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Erganzung zur Vorlesung
Test auf Gleichheit der Varianzen

Zwei Gruppen sollen auf die Gleichheit der Varianz getestaden. Hierzu wird das folgende Hypothe-
senpaar verwendet:
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Die Gruppel besitztn; Elemente und die Grup@eentsprechend, Elemente. Die empirischen Varianzen
der Gruppen seiest unds3. Auf die Teststatistik
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wird getestetI” wird nun als F-verteilt angenommen, mit Freiheitsgrades: n; —1 undve = no—1. FOr
das Signifikanzniveaa wird H, genau dann verworfen, welin< Fy_ /2 (1, 1,) 0derT > F /3 (1, 1,)-

t-Test fiir ungleiche Varianzen

Bei ungleichen Varianzenr{ # o2) berechnet sich die t-Statistik zu

(X1 — X) — (p1 — p2)

mit

Freiheitsgraden. Weiteres Vorgehen wie beim t-Test mitlgen Varianzen (siehe Vorlesung).

Gepaarter t-Test

Bei gepaarten Messwerten (also z.B. vorher/nacher Vetg¢berechnet sich die t-Statistik zu

wobei iy die mittlere Differenz zwischen beiden Messwerten gpdlie Standardabweichung tber alle
Differenzenist D = X; — X5). Die Freiheitsgrade berechnen sich danmzu 1 (fir n Messwertpaare).

1. Aufgabe (16): Analyse von Genexpressiondaten

Finden sie die statistisch signifikanten Gene auf einemifgignzniveau vorb% bei dem Genexpressi-
onsdatensatZer ona_Di ag. x| s auf der Vorlesungswebseite (Zeilen=Gene,Spalten=Kmmdin, letzte
Zeile = Klassenlabels).

Hinweis: Testen Sie zuerst auf Gleichheit der Varianzenwaldlen dann den passenden Einzeltést f
jedes Gen. Bonferroni Korrektur!



